
Errata zu Bioinformatik Interaktiv, zweite Auflage 

Die folgende Aufzählung enthält Korrekturen, die für das Verständnis wichtig sind.  

 

Seite 64, Formel (4.1): Hier wird stillschweigend q = 1 – p angenommen. 

Seite 181, Formel (9.7): Für H und V gilt: 
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Seite 193: „Hierbei ist F die Anzahl von Kombinationen, die diesen KV haben.“ 

 

Seite 203:  

Cys  12 
Gly  -3   5 
Pro  -3  -1   6 
Ser   0   1   1   1 
Ala  -2   1   1   1   2 
Thr  -2   0   0   1   1   3 
Asp  -5   1  -1   0   0   0   4 
Glu  -5   0  -1   0   0   0   3   4 
Asn  -4   0  -1   1   0   0   2   1   2 
Gln  -5  -1   0  -1   0  -1   2   2   1   4 
His  -3  -2   0  -1  -1  -1   1   1   2   3   6 
Lys  -5  -2  -1   0  -1   0   0   0   1   1   0   5 
Arg  -4  -3   0   0  -2  -1  -1  -1   0   1   2   3   6 
Val  -2  -1  -1  -1   0   0  -2  -2  -2  -2  -2  -2  -2   4 
Met  -5  -3  -2  -2  -1  -1  -3  -2   0  -1  -2   0   0   2   6 
Ile  -2  -3  -2  -1  -1   0  -2  -2  -2  -2  -2  -2  -2   4   2   5 
Leu  -6  -4  -3  -3  -2  -2  -4  -3  -3  -2  -2  -3  -3   2   4   2   6 
Phe  -4  -5  -5  -3  -4  -3  -6  -5  -4  -5  -2  -5  -4  -1   0   1   2   9 
Tyr   0  -5  -5  -3  -3  -3  -4  -4  -2  -4   0  -4  -5  -2  -2  -1  -1   7  10 
Trp  -8  -7  -6  -2  -6  -5  -7  -7  -4  -5  -3  -3   2  -6  -4  -5  -2   0   0  17 
     Cys Gly Pro Ser Ala Thr Asp Glu Asn Gln His Lys Arg Val Met Ile Leu Phe Tyr Trp

Tab. 11.1: Die PAM 250-Matrix. 

Seite 206: 

  
Ala  4   
Arg -1   5    
Asn -2   0   6   
Asp -2  -2   1   6   
Cys  0  -3  -3  -3   9   
Gln -1   1   0   0  -3   5   
Glu -1   0   0   2  -4   2   5   
Gly  0  -2   0  -1  -3  -2  -2   6   
His -2   0   1  -1  -3   0   0  -2   8   
Ile -1  -3  -3  -3  -1  -3  -3  -4  -3   4   
Leu -1  -2  -3  -4  -1  -2  -3  -4  -3   2   4   
Lys -1   2   0  -1  -3   1   1  -2  -1  -3  -2   5   
Met -1  -1  -2  -3  -1   0  -2  -3  -2   1   2  -1   5  
Phe -2  -3  -3  -3  -2  -3  -3  -3  -1   0   0  -3   0   6   
Pro -1  -2  -2  -1  -3  -1  -1  -2  -2  -3  -3  -1  -2  -4   7   
Ser  1  -1   1   0  -1   0   0   0  -1  -2  -2   0  -1  -2  -1   4   
Thr  0  -1   0  -1  -1  -1  -1  -2  -2  -1  -1  -1  -1  -2  -1   1   5  
Trp -3  -3  -4  -4  -2  -2  -3  -2  -2  -3  -2  -3  -1   1  -4  -3  -2  11   
Tyr -2  -2  -2  -3  -2  -1  -2  -3   2  -1  -1  -2  -1   3  -3  -2  -2   2   7  
Val  0  -3  -3  -3  -1  -2  -2  -3  -3   3   1  -2   1  -1  -2  -2   0  -3  -1   4  
    Ala Arg Asn Asp Cys Gln Glu Gly His Ile Leu Lys Met Phe Pro Ser Thr Trp Tyr Val 
Tab. 11.2: Die BLOSUM 62-Matrix.   
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Seite 276: Formel (14.4): 
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„Für die 16 l-Werte …“ 

 

Seite 280 : „Alle Bäume Qi mit mi := max(m1, m2, m3)…“ 

 

Seite 354: 

 

Seite 368: 

 

 

Seite 421: Algorithmus 19.1, Zeile 9: „Erniedrige Temperatur“ 

Seite 457: Überschrift: „Paarweises Alignment von HMMs“ 

Seite 473: „wurde die Positive-inside-Regel abgeleitet.“ 


